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MỞ ĐẦU 

1. Tính cấp thiết của đề tài 
 

Viện Khoa học hình sự là một đơn vị đầu ngành của lực lượng kỹ thuật 

hình sự, một trung tâm khoa học của ngành Công an Việt Nam. Một trong 

những nhiệm vụ quan trọng của Viện Khoa học hình sự là công tác giám định 

phục vụ tố tụng hình sự, tố tụng dân sự và các yêu cầu cá nhân, trong đó nổi 

bật là lĩnh vực giám định ADN. 

Năm 2006 Viện Khoa học hình sự đã đưa vào ứng dụng hệ Identifiler 

(gồm 15 locus: D8S1179, D21S11, D7S820, CSF1PO, D3S1358, THO1, D13S317, 

D16S539, D2S1338, D19S433, vWA, TPOX, D18S51, D5S818 và FGA) trong giám 

định ADN. 

Trong giám định ADN hình sự đòi hỏi bắt buộc phải tính xác suất một 

người ngẫu nhiên trong quần thể có cấu trúc di truyền trùng lặp với ADN của 

các mẫu vật giám định. Để tính toán được xác suất này thì phải có dữ liệu tần 

suất của từng alen [5]. 

Theo lý thuyết di truyền học, mỗi quần thể người (dân tộc) khác nhau 

có những đặc điểm di truyền đặc trưng, thể hiện bằng sự phân bố tần suất alen 

trong mỗi quần thể là khác nhau và không thể áp dụng cơ sở dữ liệu của quần 

thể này cho một quần thể khác. Do đó, bắt buộc phải tiến hành khảo sát tần 

suất các alen của các locus dùng trong giám định ADN hình sự đối với mỗi 

dân tộc để đảm bảo tính khoa học, chính xác và khách quan trong kết luận 

giám định. Việc khảo sát tần suất các alen của các locus đang sử dụng trong 

giám định ADN đối với các dân tộc trên toàn lãnh thổ Việt Nam là một việc làm 

mang tính cấp bách. 

 Việt Nam có 54 dân tộc, trong đó dân tộc Kinh chiếm tỉ lệ lớn nhất (gần 

90%) [1], còn lại là các dân tộc thiểu số. Tính đến năm 2014, Viện Khoa học 
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hình sự đã công bố bảng tần suất các alen hệ Identifiler đối với các dân tộc 

Kinh, H’mông, Tày và Khmer. Do điều kiện về cơ sở vật chất cũng như con 

người chưa đáp ứng được nên chưa thể tiến hành khảo sát tần suất alen cho tất cả 

các dân tộc.  

Theo Tổng điều tra dân số và nhà ở năm 2009, người Nùng ở Việt Nam 

có dân số 968.800 người, là dân tộc có dân số đứng thứ 7 tại Việt Nam, có 

mặt trên tất cả 63 tỉnh, thành phố. Người Nùng cư trú tập trung tại các tỉnh: 

Lạng Sơn (314.295 người, chiếm 42,9% dân số toàn tỉnh và 32,4% tổng số 

người Nùng tại Việt Nam), Cao Bằng (157.607 người, chiếm 31,1% dân số 

toàn tỉnh và 16,3% tổng số người Nùng tại Việt Nam), Bắc Giang (76.354 

người), Đắk Lắk (71.461 người), Hà Giang (71.338 người), Thái Nguyên 

(63.816 người), Bắc Kạn (27.505 người), Đắk Nông (27.333 người), Lào Cai 

(25.591 người), Lâm Đồng (24.526 người), Bình Phước (23.198 người)... 

 Người Nùng chủ yếu phân bố ở các tỉnh đông bắc Bắc Bộ như Lạng Sơn, 

Cao Bằng, Bắc Kạn, Thái Nguyên, Bắc Giang, Tuyên Quang v.v (chiếm tới 

84%). Đây là các tỉnh gần với biên giới Trung Quốc, là những điểm nóng về tình 

hình An ninh và trật tự an toàn xã hội. Hiện nay, số lượng vụ án có đối tượng là 

người dân tộc Nùng có xu hướng ngày càng tăng (số lượng vụ việc trong các 

năm gần đây được trưng cầu giám định AND tại Viện khoa học hình sự cụ thể 

như sau: Năm 2013 số vụ là 25 vụ, năm 2014 là 32 vụ, 6 tháng đầu năm của năm 

2015 là 20 vụ). Tuy nhiên, ở Việt Nam cho đến nay chưa có một nghiên cứu 

hoàn chỉnh nào được công bố về khảo sát sự phân bố tần suất các alen của các 

gen hình sự hệ Identifiler (gồm 15 gen) đối với quần thể người dân tộc Nùng.  

Yêu cầu thực tế đặt ra đòi hỏi phải có tần suất các alen của các locus 

gen hệ Identifiler để dùng trong tính toán, đưa ra kết luận trong các vụ án có 

mẫu của đối tượng là người dân tộc Nùng ngày càng cấp bách. Đề tài “Khảo 
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sát và xây dựng cơ sở dữ liệu tần suất các alen của 15 locus gen hệ Identifiler từ 

quần thể người dân tộc Nùng ứng dụng trong giám định ADN” được hoàn thành 

sẽ đáp ứng yêu cầu cấp thiết của giám định ADN và đóng góp dữ liệu vào hệ 

thống gen hình sự quốc tế. Kết quả của đề tài là cơ sở khoa học vững chắc để 

phân tích, đánh giá và kết luận giám định đối với những vụ án liên quan đến 

người thuộc dân tộc Nùng và là điều kiện để xây dựng cơ sở pháp lý cho quy 

trình giám định AND.  

2. Mục tiêu của đề tài 

 Khảo sát và xây dựng cơ sở dữ liệu tần suất các alen của 15 locus gen 

(ADN) hệ Identifiler từ dân tộc Nùng phục vụ cho công tác giám định ADN 

trong các vụ án liên quan đến người dân tộc Nùng. Trên cơ sở đó, tính tần 

suất xuất hiện của mỗi alen trong từng locus của dân tộc Nùng, làm cơ sở 

khoa học để phân tích, đánh giá và rút ra kết luận giám định xác định quan hệ 

huyết thống hoặc truy nguyên cá thể là người dân tộc Nùng. 

3. Đối tƣợng và phạm vi nghiên cứu 

  Nghiên cứu tần suất các alen theo hệ Identifiler của 120 cá thể người 

Nùng không có quan hệ họ hàng, sống rải rác trên các tỉnh trung du và miền 

núi phía Bắc. 

4. Nội dung và phƣơng pháp nghiên cứu  

         Để thực hện mục tiêu nghiên cứu đề tài sẽ bao gồm một số nội dung 

chính với các vấn dề cần giải quyết sau: 

- Thu mẫu máu của 120 cá thể người Nùng Theo nguyên tắc thu ngẫu 

nhiên từ những người không có quan hệ họ hàng huyết thống trực hệ ở 

các tỉnh khác nhau (có thông tin cá nhân) 

- Tách chiết AND bằng phương pháp tách chiết vô cơ, sử dụng chelex 100 

( hãng  Bio – Rad, Mỹ). 


